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Ocena dorobku naukowego w post¢gpowaniu
w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk medycznych

i nauk o zdrowiu w dyscyplinie nauki medyczne dr n. med. Karolowi Serwinowi

Recenzja opracowana na zlecenie Przewodniczacej Rady Naukowej Dyscypliny Nauki

Medyczne Pomorskiego Uniwersytetu Medycznego w Szczecinie dr hab. Edyty Paczkowskiej, na

podstawie Uchwaty nr 405/22/23 Rady Naukowej Dyscypliny Nauki Medyczne Pomorskiego

Uniwersytetu Medycznego w Szczecinie z dnia 20.06.2023 w sprawie powolania komisji

habilitacyjnej w postepowaniu habilitacyjnym dr n.med. Karola Serwina.

Recenzja zostata przygotowana w oparciu o przestang dokumentacje zawierajaca:

ks

L -

Whiosek z dnia 10.03.2023 o przeprowadzenie postepowania w sprawie nadania stopnia doktora
habilitowanego w dziedzinie nauk medycznych i nauk o zdrowiu w dyscypliniel nauki medyczne.
Dane wnioskodawcy.

Kopi¢ dyplomu doktora nauk medycznych.

Autoreferat.

Wykaz osiagnie¢ naukowych.

Kopie publikacji stanowigcych podstawg do ubiegania sie o nadanie stopnia doktora
habilitowanego.

Oswiadczenia wspotautoréw publikacji.

Analiz¢ bibliometryczng autoryzowana przez Biblioteke Gléwng Pomorskiego Uniwersytetu

Medycznego w Szczecinie.

Zakres dokumentacji jest zgodny z obowigzujacymi wymogami formalnymi okreslonymi w art.219

1220 Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. z 2018r. poz.
1668 ze zm.).



Podstawowe dane biograficzne Kandydata

Dr n. med. Karol Serwin jest absolwentem Uniwersytetu Jagiellonskiego. W 2010 roku
ukonczyt studia magisterskie w dziedzinie biotechnologii na Wydziale Biochemii, Biofizyki
1 Biotechnologii; tytut rozprawy magisterskiej ,,Enzymatyczne odcinanie biatek fuzyjnych za pomoca
proteazy serynowej SpIB”. W roku 2013 ukonczy! niestacjonarne studia podyplomowe ,,Menedzer
Badan Naukowych i Prac Rozwojowych” realizowane w ramach projektu ,.Kompetencje dla
wspolpracy nauki i biznesu. Menedzerskie studia podyplomowe dla sektora B+R”, w Wyzszej Szkole
Ekonomii i Innowacji w Lublinie.

W dniu 16.06.2015r na podstawie rozprawy doktorskiej ,,Wstepna identyfikacja czynnika

chemokinetycznego wystepujacego w plynach ustrojowych pacjentéw z nowotworem gruczotu

krokowego™ uzyskat stopieni doktora nauk medycznych nadany uchwata Rady Wydziatu Lekarskiego

z Oddzialem Nauczania w Jezyku Angielskim, Pomorskiego Uniwersytetu Medycznego

w Szczecinie.

W roku 2019 ukonczyt studia podyplomowe ,,Menedzer i audytor systemu zarzadzania jakoscia”, na

Zachodniopomorskim Uniwersytecie Technologicznym w Szczecinie.

Po ukonczeniu studiéw Kandydat rozpoczat prace jako specjalista na stanowisku naukowo-
technicznym w Katedrze i Zakladzie Fizjologii Pomorskiego Uniwersytetu Medycznego
w Szczecinie, ktora kontynuowat do 30.06.2020 roku. W tym okresie brat udziat w trzech projektach
naukowo-badawczych, w dwoch jako pracownik naukowy:

e w okresie 01.02.2013 - 31.12.2015 w projekcie ,,Znaczenie Bioaktywnych lipidéw w regulacji
proceséw mobilizacji i ,,homingu” komoérek macierzystych” w ramach konkursu MAESTRO
finansowanego ze $rodkéw Narodowego Centrum Nauki (UMO 2011/02/A/NZ4/00035)

o w okresie 01.06.2015 — 31.12.2015 w projekcie ,Innowacyjne metody wykorzystania komérek
macierzystych w medycynie”, realizowanym w ramach Programu Operacyjnego Innowacyjna
Gospodarka, wspétfinansowanym ze srodkéw Unii Europejskiej (POIG.01.01.02-00-109/09)

e oraz w okresie 01.10.2018 — 30.09.2019 — jako Kierownik Projektu Miniatura-2 “Podatno$é
komorek dziasta i wigzadla ozgbnowego na stymulacje wybranymi cytokinami - poszukiwanie
czynnikéw wptywajgcych na rozwoéj chor6b przyzebia” finansowanego ze $rodkéw Narodowego

Centrum Nauki (2018/02/X/NZ3/00871)

Od 01.07.2020 jest zatrudniony w Klinice Choréb Zakaznych, Tropikalnych i Nabytych
Niedoboréw Immunologicznych PUM w Szczecinie w projekcje Sonata-Bis-8 ,Implementacja
modeli molekularnych dla analiz sieci transmisji HIV i HCV do projektowania interwencji
klinicznych”,  realizowanym ze srodkéw  Narodowego Centrum Nauki (UMO-

2018/30/E/NZ6/00696), do 31.10.2022 na stanowisku starszego specjalisty, od 01.11.2022 jako
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asystent badawczy. W okresie 01.11.2020 — 30.04.2021 brat udzial w projekcie ,,Ocena odpowiedzi

humoralnej w populacji narazonej na kontakt z wirusem SARS-CoV-2: implikacje kliniczne,

epidemiologiczne oraz organizacyjne w zakresie opieki zdrowotnej” finansowanym ze $rodkéw

Agencji Badan Medycznych (2020/ABM /COVID19/0059).

Informacje o ocenianych osiagni¢ciach naukowych Kandydata

Jako osiggnigcie naukowe stanowigce podstawe ubiegania si¢ o nadanie stopnia doktora

habilitowanego Kandydat wskazat cykl pigciu prac oryginalnych, zatytutowany: , Wykorzystanie

epidemiologii molekularnej do rekonstrukeji introdukeji, ewolucji i rozprzestrzeniania sig

nowych wariantéw HIV-1 i SARS-CoV-2",

W skiad cyklu wehodzi pie¢ publikacji

1.

Serwin Karol, Urbanska Anna, Scheibe Kaja, Witak-Jedra Magdalena, Jankowska Maria,
Hlebowicz Maria, Bocigga-Jasik Monika, Kalinowska-Nowak Anna, Biata Martyna, Cieplucha
Hubert, f.ojewski Wladystaw, Olczak Anita, Jablonowska Elzbieta, Kowalczuk-Kot Aldona,
Rozptochowski Blazej, Witor Adam, Parczewski Mitosz. Molecular epidemiology and HIV-1
variant evolution in Poland between 2015 and 2019. Scientific Reports; 2021: vol. 11, nr 1, id.
art. 16609, 17 s. il. tab. bibliogr. summ.p-ISSN: 2045-2322; DOI: 10.1038/541598-021-96125-w
Serwin Karol, Scheibe Kaja, Horecki Marcin, Aksak-Was Bogusz, Bociaga-Jasik Monika,
Parczewski Milosz. Detection of Polish cases of highly virulent subtype B of HIV-1 originating
in the Netherlands.

Journal of Medical Virology; 2022: vol., nr, 7 s. il. tab. bibliogr. summ. p-ISSN: 0146-6615;
e-ISSN: 1096-9071; DOI: 10.1002/jmv.28154

Serwin K, Chaillon A, Scheibe K, Urbaniska A, Aksak-Was B, Zabek P, Siwak E , Cielniak I ,
Jablonowska E, Wéjcik-Cichy K, Jakubowski P, Bociaga-Jasik M, Witor A, Szetela B,
Parczewski M. Circulation of HIV-1 A6 variant in the East border of European Union - dynamics
of the virus transmissions between Poland and Ukraine. Clinical Infectious Diseases. 2023
d0i:10.1093/cid/ciad058

Serwin Karol, Ossowski Andrzej, Szargut Maria, Cytacka Sandra, Urbafiska Anna, Majchrzak
Adam, NiedzwiedZz Anna, Czerska Ewa, Pawinska-Matecka Anna, Golab Joanna, Parczewski
Milosz. Molecular evolution and epidemiological characteristics of SARS CoV-2 in
(northwestern) Poland. Viruses; 2021: vol. 13, nr 7, id. art. 1295, il. tab. bibliogr. summ. p-
ISSN: 1999-4915; DOI: 10.3390/v13071295

Serwin Karol, Aksak-W3s Bogusz, Parczewski Mitosz. Phylodynamic dispersal of SARS-CoV-2
lineages circulating across Polish - German border provinces. Viruses; 2022: vol. 14, nr 5, id.

art. 884, 21 s. il. bibliogr. summ. p-ISSN: 1999-4915; DOI 10.3390/v14050884.



W prezentowanym cyklu Kandydat jest pierwszym autorem we wszystkich pracach,

w czterech autorem/wspotautorem korespondencyjnym. Wkiad Kandydata w wymienione prace,
w tym wieloosrodkowe, obejmowat opracowanie koncepcji prac, organizacje prac zespotu, zebranie
i bioinformatyczng  obrébke sekwencji  wirusowych, opracowanie metodologii badan,
przeprowadzenie analiz filogenetycznych, przeprowadzenie analizy statystycznej, opracowanie
1 czgsciowy interpretacje wynikow, graficzne przedstawienie danych, zgromadzenie pi$miennictwa,
przygotowanie manuskryptu, zlozenie pracy do redakcji oraz odpowiedzi na recenzje.
Wszystkie prace wchodzace w skiad osiagnigeia naukowego zostaty opublikowane w recenzowanych
czasopismach naukowych o zasiggu migdzynarodowym, znajdujacych sie w bazie Journal Citation
Report (JCR). Laczny wspolezynnik oddzialywania Impact Factor (IF) prac opublikowanych w
cyklu wynosi 58,324; Iaczna liczba punktéw Ministra Edukacji i Nauki (MEiN)/ Ministerstwa
Nauki i Szkolnictwa Wyzszego (MNiSW) 610 punktéw.

Celem przeprowadzonych badan byta charakterystyka wariantéw HIV-1 oraz SARS-CoV-2
krgzacych w Polsce oraz identyfikacja duzych klastréw wirusowych odpowiedzialnych za
przestrzenne sieci transmisji tych wirusoéw.

Analizy dla wirusa HIV-1 przeprowadzono na kohorcie pacjentéw Poradni Nabytych Niedoboréw

Immunologicznych w Szczecinie oraz pochodzacych z 10 polskich Klinik/Oddziatéw Choréb

Zakaznych. Uwzgledniaty one 4.937 fragmentéw sekwencji genu pol HIV-1 oraz dane

demograficzne, kliniczne i wirusologiczne pacjentéw zdiagnozowanych od 1997 do 2021 roku.

Sekwencje wirusowe pozyskane bezposrednio od pacjentéw uzupelniono o 28.608 fragmentow

sekwencji zdeponowanych w ogélnodostepnej bazie danych HIV (LANL-HIV), wraz z danymi

0 miejscu i dacie pobrania.

Analizy dla wirusa SARS-CoV-2 przeprowadzono na materiale pozyskanym od pacjentdw

diagnozowanych w Klinice Choréb Zakaznych, Tropikalnych i Nabytych Niedoboréw

Immunologicznych oraz Katedrze Medycyny Sadowej PUM w Szczecinie w latach 2020-2021.

Dodatkowe 19.751 sekwencji dla wariantéw SARS-CoV-2 uzyskano z ogélnodostepnej bazy danych

GISAID.

Szczegolowe cele badania obejmowaty:

1. Molekularng charakterystyke ewolucji wariantow HIV-1 w latach 2015-2019, z uwzglednieniem
drogi transmisji, ze szczegolowa analiza kliniczng kladéw innych niz subtyp B.

2. Filogenetyczng analizg sekwencji HIV-1 w populacji Polskiej w kierunku identyfikacji szczepow
o zwigkszonej wirulencji.

3. Filogeograficzng rekonstrukcje¢ transmisji wirusa HIV-1 pomiedzy regionami w Polsce

i w Ukrainie.



4. Analizg ewolucyjng i epidemiologiczng wariantéw SARS-CoV-2, umozliwiajacg identyfikacje
miejsc pochodzenia i oceng dynamiki epidemii podczas pierwszego roku wystepowania COVID-
19 w Polsce.

5. Identyfikacje sieci powigzan i rozprzestrzeniania si¢ wariantéw SARS-CoV-2 miedzy Polska
a Niemcami z wykorzystaniem wielkoskalowej epidemiologii molekularnej do informowania

zdrowia publicznego o dynamice transmisji zwigzanej z COVID-19.

W pierwszej pracy oceniajacej 2.518 pacjentéw zakazonych HIV-1 z 10 polskich osrodkéw
wykazano, ze dominujagcym wariantem HIV-1 w Polsce pozostaje subtyp B. Sklasyfikowano takze
drugi najbardziej rozpowszechniony subtyp A jako wariant A6. Zauwazono statystycznie istotny
trend wzrostowy czgstosci wystgpowania kladow innych niz B, gléwnie z powodu wzrostu liczby
zakazen HIV-1 podlinii A6. Udowodniono wysoka heterogeniczno$é HIV-1 poprzez identyfikacj ¢
wysokiej rekombinacji migdzy dwoma najbardziej rozpowszechnionymi podtypami HIV-1. Wykryto
trzy oddzielne monofiletycznie klady dla sekwencji subtypéw A i B, a tez wykazano, ze warianty
inne niz B sg czgsciej zwigzane z transmisjg poprzez kontakty heteroseksualne, wiekiem powyzej 30
lat w chwili rozpoznania i plcig zefiska.

Praca nr 2 stanowi retrospektywne badanie oceniajace 3.616 pacjentéw zakazonych HIV-1
z 10 polskich os$rodkéw. Wykazano w niej, ze wysoce wirulentny wariant holenderski HIV-1 jest
obecny poza zlokalizowanym klastrem niderlandzkim, a pacjenci zakazeni tym wariantem moga by¢
skutecznie leczeni.

W pracy nr 3 oceniano 1.185 sekwencji pochodzacych od 0séb zakazonych subtypem A6
HIV-1 w Polsce i 653 sekwencje pobrane od pacjentéw zakazonych w Ukrainie. Wykazano, ze
introdukcje wariantu A6 HIV-1 do Polski pochodzg najczeéciej ze wschodnich obwodéw Ukrainy.
Zidentyfikowano gléwne regiony w Polsce, w ktérych dochodzito do przenoszenia wariantu A6
z Ukrainy wykazujac, ze zrédlem i/lub miejscem docelowym sieci transmisji tego wariantu sa
aglomeracje miejskie. Udowodniono, ze geoprzestrzenne sieci transmisji wariantu A6 w Polsce sg
determinowane przez wewnatrzkrajowe krazenie wiruséw oraz migracje transgraniczna z Ukrainy.
Wyniki tej pracy poszerzajg wiedzg na temat epidemii podtypu A6 w Polsce i przedstawiajg wzorce
rozprzestrzeniania si¢ wariantu A6 we wschodnim regionie Unii Europejskiej.

Praca nr 4 przedstawia analiz¢ ewolucyjna i epidemiologiczng wariantéw SARS-CoV-2,
umozliwiajacg identyfikacje miejsc pochodzenia i oceng dynamiki epidemii podczas pierwszego roku
wystepowania COVID-19 w Polsce. Prezentowana analiza uwzglednia 159 sekwencji genomu
SARS-CoV-2 od os6b diagnozowanych w Klinice Choréb Zakaznych, Tropikalnych i Nabytych
Niedoboréw Immunologicznych PUM oraz Katedrze Medycyny Sadowej PUM w Szczecinie.

Wykazano, ze podczas pierwszego roku epidemii COVID-19 w Polsce dominowaly trzy klady wirusa
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SARS-CoV-2. Potwierdzono, ze od drugiej fali epidemii wzrastata zmienno$é molekularna wirusa,
zaréwno jako wzrost réznorodnosci szczepow, jak i liczby mutacji w biatku S. Wykazano, ze
w genomie wirusa dochodzito do nagromadzenia mutacji dotyczacych zoptymalizowanej transmisji
1 potencjalnie wyzszej zjadliwodci, co w efekcie moglo byé zwigzane ze wzrostem liczby
zachorowan. Opublikowane rezultaty byly pierwszymi na temat wariantéw SARS-CoV-2
w populacji polskie;j.

W pracy nr 5 analizowano 19.994 sekwencje pochodzace od 0s6b zakazonych SARS-CoV-2
w siedmiu regionach przygranicznych Polski i Niemiec podczas pierwszych trzech fal epidemii
COVID-19. Wykazano, ze dla ponad polowy zidentyfikowanych introdukcji nie dochodzito do
dalszych transmisji wirusa, a za krgzenie wariantdw odpowiedzialne byly duze klady.
Zaobserwowano zmniejszenie réznorodnosci genetycznej SARS-CoV-2 na badanym obszarze
zwigzane z zastgpieniem wigkszosci linii przez wariant B.1.1.7|Alfa na poczatku 2021 roku.
Udowodniono, Ze wraz z dominacjg tego wariantu nastapit wzrost liczby transmisji dwunarodowych
pomigdzy regionami przygranicznymi Polski i Niemiec. Zidentyfikowano Saksonig, Pomorze
Zachodnie i Dolny Slask jako kluczowe wezty transmisji SARS-CoV-2 w regionie przygranicznym
podczas pierwszych trzech fal epidemii COVID-19. Uzyskane wyniki podkreslaja znaczenie nadzoru

molekularnego obszar6w przygranicznych.

Przedstawione aspekty epidemiologii molekularnegj HIV-1 i SARS-CoV-2 w ramach
prezentowanego jednolitego cyklu publikacyjnego stanowia istotny wklad w biezaca wiedze.
Informacje o trendach, czgstosci wystepowania wariantéw oraz identyfikacja nowych ognisk zakazen
sa niezwykle wazne dla nadzoru molekularnego choréb zakaznych. Nadzér ten moze przyczynié sie
do weczesnego wykrywania ognisk i zwigksza szanse na szybkie przerwanie sieci zakazen,
rownoczesnie umozliwiajac podjgcie wezesnego leczenia. Rozszerzenie programéw nadzoru
molekularnego moze odzwierciedli¢ rozprzestrzenianie si¢ wirusa HIV-1 w kraju przy jednoczesnym
wykryciu zakazefi wariantami wirulentnymi. Sytuacja zwiazana z migracjg uchodzcéw z Ukrainy
stwarza potrzeby diagnostyki i leczenia zakazenia HIV wérod przesiedleficéw wojennych, w celu
ograniczenia sieci transmisji. Badania filodynamiczne identyfikujg zdarzenia introdukcji wirusa do
danej populacji, jego pézniejsze rozprzestrzenianie i ewolucje, w tym dywergencje na poszczegélne
klady. Nalezy kontynuowa¢ badania sekwencjonowania genoméw SARS-CoV-2, celem
monitorowania jego zmiennosci ewolucyjnej i ewentualnych zagrozen.

W ocenie recenzenta cykl prac stanowigcych osiggniecie Kandydata:
1. Jest spojny logicznie a prace poszerzaja wiedz¢ z zakresu epidemiologii molekularnej wiruséw

HIV-11SARS-CoV-2.



2. Opiera si¢ na pracach wieloosrodkowych, obejmujacych duze grupy pacjentéw i wiele lat
obserwacji, przez co charakteryzuje aktualna sytuacje epidemiologiczna w Polsce.
3. Zostal opublikowany w recenzowanych czasopismach naukowych o zasiegu miedzynarodowym

i wysokim wskazniku IF.

Ocena dorobku naukowego Kandydata
Dane naukometryczne
Dorobek naukowy Kandydata zgodnie z analiza bibliometryczng przeprowadzona przez

Biblioteke Gléwna PUM (zatacznik nr. 7) obejmuje 53 publikacje, w tym:
e 22 prace oryginalne opublikowane w czasopismach migdzynarodowych posiadajacych IF

(w tym 21 po uzyskaniu stopnia naukowego doktora),
e jedng prace poglagdowg opublikowang w czasopi$mie miedzynarodowym posiadajacym IF,
e 3 artykuly opublikowane w czasopi$mie migdzynarodowym nie posiadajacym IF,
e 2 polskojezyczne fragmenty/rozdziaty ksigzkowe,

e 25 streszczen zjazdowych, w tym 8 zagranicznych

Sumarycznie wartosé/liczba punktow:
e IF wedlug listy JCR: 143,108; jako pierwszy autor: 58,324
e MEIN/MNiSW: 2246; jako pierwszy autor: 610
Liczba cytowan wedlug bazy:
e  Web of Science Core Collection: 156; bez autocytowan: 148;
e Scopus: 169; bez autocytowan: 161
Index Hirsha (h-index) wedlug bazy:
e Web of Science: 7,

o Scopus: 7

Kandydat jako autor lub wspdtautor publikowal prace w recenzowanych czasopismach
naukowych o zasiggu migdzynarodowym o wartodci IF: 2,662-20,999, miedzy innymi w Clinical
Infectious Diseases, Journal of Medical Virology, Cells, Viruses, Scientific Reports.

W trakcie prowadzonej dziatalnosci naukowej Kandydat brat czynny udziat w konferencjach
krajowych i zagranicznych wyglaszajgc wyktady oraz prezentujac doniesienia zjazdowe i postery.
W ramach wspétpracy migdzyuczelnianej z instytucjami zagranicznymi Kandydat wspétpracowat
znaukowcami z Centrum Badan nad AIDS, Oddzialu Choréb Zakaznych, Uniwersytetu
Kalifornijskiego w San Diego, USA; Zakladu Wirusologii, Centrum Medycznego Uniwersytetu
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Erazma w Rotterdamie, Holandia; Instytutu Wirusologii, Szpitala Uniwersyteckiego, Uniwersytetu
Heinricha Heinego w Diisseldorffie, Niemcy; Pracowni Wirusologii Ewolucyjnej i Komputerowej,
Zaktadu Mikrobiologii i Immunologii - Instytutu Badan Medycznych Rega; Katolickiego
Uniwersytetu w Lowinium (Belgia); oraz Instytutu Komérek Macierzystych, Centrum Onkologii,
Uniwersytetu w Louisville, USA.
W ramach wspolpracy krajowej Kandydat wspétpracowat z 10 Klinikami/Oddzialami Choréb
Zakaznych: w Krakowie, Wroctawiu, L.odzi, Gdansku, Biatymstoku, Zielonej Gérze, Bydgoszczy,
Poznaniu, Chorzowie i Warszawie. Ponadto prowadzil wspélprace z Instytutem Hematologii
i Transfuzjologii w Warszawie, Instytutem Biologii Uniwersytetu Szczecinskiego, Zakladem
Immunologii Doswiadczalnej Uniwersytetu Medycznego w Lublinie, Wydzialem Biochemii,
Biofizyki i Biotechnologii, Uniwersytetu Jagielloiskiego, Wydziatem Inzynierii Mechanicznej
1 Mechatroniki Zachodniopomorskiego Uniwersytetu Technologicznego w Szczecinie oraz klinikami
Pomorskiego Uniwersytetu Medycznego w Szczecinie.

Kandydat brat udzial w pracach zespotéw badawczych realizujacych projekty finansowane
w drodze konkurséw krajowych lub zagranicznych:
1) Projekt Sonata-Bis-8 pt. ,.Implementacja modeli molekularnych dla analiz sieci transmisji HIV
iHCV do projektowania interwencji klinicznych” realizowany ze s$rodkéw NCN (UMO-
2018/30/E/NZ6/00696) od 01.07.2020 do 01.11.2022 — jako starszy specjalista/asystent badawczy
2) Projekt pt. ,,Ocena odpowiedzi humoralnej w populacji narazonej na kontakt z wirusem SARS-
CoV-2: implikacje kliniczne, epidemiologiczne oraz organizacyjne w zakresie opieki zdrowotnej”
finansowany ze srodkéw Agencji Badan Medycznych 2020/ABM /COVID19/0059; 01.11.2020 —
30.04.2021 — jako pracownik naukowy
3) Projekt Miniatura-2 pt.” Podatnos¢ komérek dzigsta i wigzadla ozebnowego na stymulacje
wybranymi cytokinami - poszukiwanie czynnikéw wplywajacych na rozwéj choréb przyzebia”
finansowany ze srodkow NCN (2018/02/X/NZ3/00871) 01.10.2018 — 30.09.2019 — jako Kierownik
Projektu
4) Projekt naukowo badawczy ,,Znaczenie bioaktywnych lipidow w regulacji proceséw mobilizacji
i ,,homingu” komérek macierzystych.” w ramach konkursu MAESTRO finansowany ze $rodkéw
NCN (UMO 2011/02/A/NZ4/00035) 01.02.2013 —31.12.2015 — jako pracownik naukowy
6) Projekt naukowo badawczy ,Innowacyjne metody wykorzystania komoérek macierzystych
w medycynie” wspétinansowany ze $rodkéw Unii Europejskiej umowa nr POIG.01.01.02-00-

109/09 01.06.2015 — 31.12.2015 — jako pracownik naukowy



Kandydat odbyt staze naukowe w Zaktadzie Wirusologii, Centrum Medycznego Uniwersytetu
Erazma w Rotterdamie (EMC), Holandia oraz w Instytucie Wirusologii, Szpitala Uniwersyteckiego,
Uniwersytet Heinricha Heinego w Diisseldorfie (HHUD), Niemcy.

W ramach programu Erasmus+ odbyl dwa staze pracownicze w Zaktadzie Reumatologii
Uniwersytetu w Greifswaldzie, Niemcy oraz w Zakladzie Neurobiologii, Fizjologii i Farmakologii,
University College London (UCL), Wielka Brytania.

Recenzowat 3 publikacje dla czasopisma HIV Medicine.

Od 2014 r. Kandydat jest cztonkiem Polskiego Towarzystwa Biochemicznego, od 2020 cztonkiem
Polskiego Towarzystwo Naukowe AIDS.

Ocena osiagni¢é¢ dydaktycznych, organizacyjnych oraz popularyzujacych nauke

Kandydat w roku akademickim 2012/2013 prowadzit zajecia dydaktyczne dla studentow I i IT

roku kierunku lekarskiego z przedmiotu Fizjologia oraz w roku akademickim 2017/2018 dla
stuchaczy studiéw Zawodowego Ksztatcenia Podyplomowego w zakresic Analityki Medycznej
z przedmiotu Fizjologia. Uczestniczyt w realizacji prac magisterskich przez studentéw w jednostkach
naukowych PUM.
Kandydat obecnie jest zatrudniony na stanowisku asystenta badawczego. Jest promotorem
pomocniczym w przewodzie doktorskim Marcina Horeckiego pt. ,,Opracowanie metod
bioinformatycznych do rozpoznawania wariantéw rekombinowanych SARS-CoV-2 w Polsce
i Europie”.

Uczestniczyl we wspétorganizowaniu migdzynarodowej konferencji naukowej ,,Second
Baltic Stem Cell Meeting” w 2013 roku. Brat udzial w przygotowaniu i przeprowadzeniu Dni
Otwartych Funduszy Europejskich z PUM.

Kandydat w 2022 roku otrzymat dwukrotnie I-nagrode PTN AIDS dla zespohu autoréw za
najlepsza opublikowang prace naukows z dziedziny HIV lub AIDS. Otrzymat réwniez Nagrody
Rektora Pomorskiego Uniwersytetu Medycznego — w 2021 roku za osiagniecia naukowe, a w latach

2013, 2015 1 2017 nagrody dla pracownikéw niebedacych nauczycielami akademickimi w latach.

Podsumowanie recenzji
Po przeanalizowaniu dostarczonej dokumentacji dr n.med. Karola Serwina — Kandydata do
nadania stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk medycznych i nauk o zdrowiu
w dyscyplinie nauki medyczne stwierdzam, ze dr n.med. Karol Serwin:
1. posiada stopien naukowy doktora nauk medycznych w zakresie biologii medycznej nadany
uchwalg Rady Wydziahu Lekarskiego z Oddzialem Nauczania w Jezyku Angielskim Pomorskiego

Uniwersytetu Medycznego w Szczecinie z dnia 16.czerwca 2015r.



2. jest autorem cyklu powigzanych tematycznie artykutéw naukowych , Wykorzystanie
epidemiologii molekularnej do rekonstrukeji introdukeji, ewoluc;ji i rozprzestrzeniania sie
nowych wariantéw HIV-1 i SARS-CoV-2” opublikowanych w czasopismach naukowych
ujetych w wykazie sporzadzonym zgodnie z przepisami wydanymi na podstawie art.267 ust.2
pkt2 lit.b

3. wykazatl si¢ istotng aktywnoscig naukowsa realizowana w ramach wigcej niz jednej uczelni lub
instytucji naukowej.

W zwigzku z powyzszym stwierdzam, ze dr n.med. Karol Serwin spetnia kryteria art. 219 ustawy

Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce z dnia 20.07.2018 (Dz.U.2020. poz 85 z pozniejszymi

zmianami, Dz.U. 2023.0.742 tj.), umozliwiajace nadanie mu stopnia doktora habilitowanego

w dziedzinie nauk medycznych i nauk o zdrowiu w dyscyplinie nauki medyczne.

Jako recenzent Komisji habilitacyjnej dr.n.med. Karola Serwina uwazam, ze jego dorobek naukowy

jest imponujacy, znaczgco powigkszony po uzyskaniu stopnia doktora nauk medycznych. Bardzo

wysoko oceniam warsztat naukowy Kandydata oraz aktywnos$é w organizowaniu krajowej
wspotpracy wieloos$rodkowej, jak tez wspélpracy z osrodkami zagranicznymi. Sadze, ze dr Karol

Serwin zdoby! zastuzong pozycj¢ eksperta w dziedzinie epidemiologii molekularnej wiruséw HIV-1

i SARS-CoV-2.

W zwigzku z powyzszym mam przyjemno$é wystapi¢ do Wysokiej Rady Naukowej

Dyscypliny Nauki Medyczne Pomorskiego Uniwersytetu Medycznego w Szczecinie z wnioskiem

o kontynuowanie postepowania habilitacyjnego dr.n.med. Karola Serwina.

KIEROWNIK )
matedry Chorob Zakaznych i Hepatglogil
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avnf dr hab. Malgorzata Pawlowska
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