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OPI NIA,

o rozprawie doktorskiej mgr Dagmary Lisman

pt. ,Analiza genetyczna stanowiska szkieletowego ujawnionego przy pracach na terenie
bylego niemieckiego obozu Pracy Przymusowej ,,Treblinka I”

Ocena wyboru tematu rozprawy doktorskiej

Analiza genetyczna szczgtkéw ludzkich, ofiar zbrodni ludobdjstwa, jest bez watpienia
wyzwaniem dla genetykéw sgdowych. Szczegblnie, ze material kostny ujawniony w trakcie
badan archeologicznych, jest przez wiele dziesigcioleci, narazony na dzialanie zarGwno
czynnikéw fizycznych jak chemicznych. W zwiazku z powyzszym material genetyczny
bardzo czg¢sto ulega daleko idgcym procesom degradacii.

W zwigzku z powyzszym kluczowym zagadnieniem jest wybdr rodzaju materiatu
kostnego, ktory da szans¢ na oznaczenie profilu DNA. Z drugiej strony niezbedne dobranie
wlasciwej procedury przeprowadzenia badan genetycznych jak i zakresu prowadzonych
badan. Zakres badan moze by¢ powigzany, na przyklad, z oczekiwaniami zleceniodawcy tych
badan.

7 oczywistych wzgledéw proces badawczy powinien by¢ prowadzonych przy uzyciu
metod zgodnych z rekomendacjami towarzystw naukowych. Projektujac badania nalezy
rowniez mie¢ na uwadze zabezpieczenie prébek przed kontaminacja na wszystkich etapach
pracy laboratoryjnej, co ma szczegélne znaczenie dla wiarygodnosci uzyskiwanych wynikow
badan. Rowniez istotne znaczenie ma dobdr wiasciwych programéw informatycznych
1 dostgp do baz danych populacyjnych.

W tym kontek$cie wyb6r tematu rozprawy doktorskiej nalezy uznaé za trafny
1 merytorycznie uzasadniony. Szczegolnie, ze praktycznym efektem pracy doktorskiej jest
proba ustalenia pochodzenia biogeograficznego szczatkéw ekshumowanych z grobéw na
terenie obozu pracy w Treblince I co ma istotne znaczenie dla prowadzonych badaf

historycznych.



Ocena merytoryczna rozprawy doktorskiej

Przedlozona do recenzji zawiera 7 rozdziatow.

Rozdzial pierwszy zawiera zaréwno rys historyczny dotyczgcy obozu pracy Treblinka I
bedacy intersujacym wprowadzenie w problematyke rozprawy jak réwniez wieloaspektows
problematyke wykorzystania badan genetycznych badan do celow identyfikacyjnych. Nalezy
podkreslié, ze Doktorantka bardzo rzetelnie omoéwila problematyke wykorzystania
réznorodnych strategii badan genetycznych wykorzystywanych do identyfikacji osobniczej.
Rowniez bardzo intersujgco zostala omoéwiona problematyka, ktorej wspoinym
mianownikiem sg réznorodne ,,0ograniczenia procesu identyfikacji”. Te kwestig obejmuja
przede wszystkim destrukcyjny wplyw srodowiska naturalnego na proces degradacji DNA w
materiale kostnym. W tej czesci pracy oméwiono réwniez problematyke wykorzystania baz
populacyjnych w analizie wynikéw mitochondrialnego DNA.

W rozdziale drugim, zostaly jasno i precyzyjnie sformulowane cele pracy. Doktorantka
sformulowata cztery cele:

1. Sprofilowanie szczatkéw ekshumowanych z grobu masowego oraz pojedynczych jam
grobowych ujawnionych na terenie bytego karnego obozu pracy Treblinka I.
2.0OkresleniehaplogrupDN Amitochondrialnegowszystkichosobnik6wekshumowanychna
terenie bylego karnego obozu pracy Treblinka I.
3.Ustaleniepochodzeniabiogeograficznegoszezatkéw ekshumowanych z grobu masowego
oraz pojedynczych jam grobowych ujawnionych na terenie bylego karnego obozu pracy
Treblinka L.

4.Analiza pokrewienstwa w programie Familias 3 wéréd osobnikéw ekshumowanych z grobu
masowego.

W rozdziale trzecim zostal scharakteryzowany materiat badawczy i metody badawcze.
Badania zostaly przeprowadzone na zdrowych zebach pobranych z 7 szkieletéow ludzkich
z ekshumowanych z pojedynczych jam grobowych oraz 42 czaszek z grobu masowego. Przed
przystgpieniem do badan genetycznych wykonano analize antropologiczng, w ktorej
oszacowano wiek, ple¢, wzrost oraz pochodzenie biogeograficzne. Przygotowanie materiatu
do badan jak kolejne etapy procesu badawczego nie budza zastrzezen. Badania obejmowaly
zardbwno analize fragmentow krotkich powtdrzen tandemowych (STR), zlokalizowanych

zaroOwno na chromosomach autosomalnych, jak i chromosomach pici oraz analize DNA



mitochondrialnego zar6wno w zakresie HV1 1HV2 jak réwniez przeprowadzenia
sekwencjonowania genomu mitochondrialnego DNA przy wykorzystaniu technologii (NGS).
Nalezy podkresli¢, ze zastosowana strategia badan byla zgodna z akredytowang procedura
badawczg obowigzujacg w Zakladzie Genetyki Sadowej PUM oraz wymogami dobrej
praktyki laboratoryjnej

W rozdziale czwartym prezentowane wyniki badan. Uzyskane przez Doktorant wyniki badan
zostaly przedstawione w postaci tabelarycznej. W tabeli 3 prezentuje wyniki uzyskanych
stezen DNA w badanych probkach. Na 49 badanych probek w 18 przypadkach nie oznaczono
stezenia DNA. Interesujgce jest, ze w probce pobranej ze szkieletu nr 4 nie oznaczano
stezenia DNA ale uzyskano profil DNA przy uzyciu zestawu odczynnikéw Global Filer. Z
kolei

z probki pobranej ze szkieletu nr 3 nie uzyskano profilu DNA. W przypadku grobu
masowego, w tym samym systemie uzyskano 23 profile na 42 przebadanych osobnikow.

W probkach pobranych ze szkieletow ekshumowanych z jam grobowych uzyskano
pozytywne wyniki oznaczenia polimorfizmu YSTR w 6 przypadkach. W prébee pobranej ze
szkieletu nr 3 réwniez nie oznaczono haplotypu Y STR. W przypadku grobu masowego w
tym samym systemie uzyskano 15 profili na 42 przebadanych osobnikow.

Analiza hiperzmiennych regionéw DNA mitochondrialnego (HV1, HV2) w odniesieniu do
probki pobranej ze szkieletu nr 3 réwniez zakonczyla si¢ niepowodzeniem. W przypadku
osobnikow ekshumowanych z grobu masowego oznaczono haplogrupe dla 19 probek.
Intersujagce wyniki badan wykonujac sekwencjonowanie 4 prébek pobranych z
wytypowanych szkieletow ekshumowanych z jam grobowych wykorzystujac technologig
IonTorrent, ktora pozwala na uzyskanie catych genomoéw z materiatu silnie zdegradowanego.
Uzyskane wyniki badan wskazuja na potencjat tkwiacy w technologii NGS w tego typu
badaniach.

W rozdziale pigtym zostaly oméwione wyniki badan z podzialem na jamy grobowe 1 gréb
masowy. Doktoranta przedstawita w postaci tabelarycznej zestawienia uzyskanych wynikow
czesto$ci wystepowania haplogrup mtDNA w populacji Zydéw Aszkenazyjskich z danych
literaturowych z danymi uzyskanymi w trakcie wiasnych badan haplogrup mtDNA
w populacji Roméw W tabela oznaczonych nr 14a, 14b 1 15 zaprezentowano czgstosci
wystepowania haplogrup mtDNA w populacji Romow z danych literaturowych z wynikami
uzyskanymi w trakcie wiasnych badan. Rozdzial zamykajg tabela 16 1 wykres 1 i 2
prezentujgce czestoSci wystepowania haplogrup mtDNA w populacji Polski z danych

literaturowych oraz wynikéw uzyskanych w trakcie badan grobu masowego.



W rozdziale szdéstym przedstawione w czterech punktach wnioski stanowiace syntetyczne
podsumowanie uzyskanych wynikéw badan, ktére sg adekwatne do celéw pracy. Na
podkreslenie zastuguje fakt, ze wyniki badan genetycznych, prezentowane w pracy, nie stojg
W sprzecznosci z ustaleniami archeologicznymi 1 antropologicznymi.

W rozdziale sibdmym zatytulowanym, Dyskusja” Doktorantka podjeta probe omowienia
uzyskanych przez siebie wynikéw badan na tle analiz prowadzonych przez inne oérodki. W
dyskusji mozna wyodrebni¢ dwa zasadnicze watki. Z jednej strony omodwiono kontekst
historyczny miejsca eksploracji archeologicznych w odniesieniu do oczekiwan Instytutu
Pamigci Narodowej a z drugiej strony odniesiono si¢ do wynikoéw badan genetycznych.
Szczegdlne miejsce w dyskusji zajmuje pochodzenie biogeograficzne badanych szczatkow
w kontek$cie wiedzy historycznej na temat pochodzenia ofiar obozu w Treblince.

Z obowigzku Recenzenta wynika konieczno$¢ omowienia spostrzezen dotyczacych rozprawy:

1. brak wyodrebnionej hipotezy badawczej, ktéra powinna poprzedzaC wyzej
wymienione cele pracy, co pozwoliloby na precyzyjne zakreslenie obszaru podjete;
tematyki badawczej,

2. na str. 41 znajduje si¢ stwierdzenie, zgby byly dobrej jakosci, a material badawczy
stanowily wylacznie zdrowe zgby. Z kolei na str. 49 znajduje si¢ stwierdzenie, ze w
trakcie przygotowywania z¢gbdéw do badan ,,pozbywano si¢ takze ubytkéw prochnicznych
oraz plomb”,

3. na stronie 45 znajduj¢ si¢ nieprawdziwe stwierdzenie, ze ,,ogledziny kryminalistyczne
maja na celu ustalenia obrazen na kosciach oraz zmian patologicznych celem ustalenia
przyczyny smierci odnalezionych szczatkow”. Doktorantka pomylita to ogledzinami
medyczno-sgdowymi,

4. na str. 46 znajduje si¢ niezrozumiate stwierdzenie ,,ztamania ko$ci $rédrgcza mogag
wskazywaé rowniez na charakter czynny, gdzie zmarli zadawali ciosy pigscig” ?

5. na str. 47 uzyto okreslenia ,,aseptyka i1 antyseptyka”, ktéra nie ma zastosowania w
stosunku do materiatu dowodowego.

6. na str. 75 znajduje si¢ stwierdzenie, ze ,,wzgledéw ekonomicznych nie mogliémy
podda¢ sekwencjonowaniu wszystkich probek, planuje si¢ je przebada¢ w najblizszym
czasie” tego typu lapsus jezykowy nie powinien znalez¢ sie w pracy doktorskiej,

7. w rozdziale zatytulowanym ,,Dyskusja” nalezaloby wylacznie skoncentrowaé sie na
merytoryczne] analizie poréwnawczej wynikéw uzyskanych przez inne osrodki

naukowe pomijajgc kwestie pozamerytoryczne.



Pragne podkresli¢ moje uwagi nie umniejszajg warto$ci pracy. Jestem przekonany, ze
zawarte w opinii uwagi pomoga Doktorantce w doskonaleniu tresci rozprawy doktorskiej,

co moze by¢ przydatne w przypadku publikacji wynikow badan.

Ocena formalna rozprawy doktorskiej

Rozprawa liczy 127 stron wraz ze spisem zdjeé rycin, tabel oraz literaturg. W pracy znajduje
si¢ 16 tabel, 13 rycin, 2 fotografie oraz 4 wykresy, ktore ulatwiaja merytoryczng interpretacje
warstwy tekstowej. Praca zostala napisana poprawnym jezykiem polskim w formie wydruku
komputerowego. Praca posiada wiasciwy uklad rozdziatéw, typowy dla rozpraw na stopien
doktora nauk medycznych. Uktad redakcyjny pracy obejmuje: wstep, cele pracy, materiat
1 metody badawcze, prezentacje wynikéw badan, omdéwienie wynikéw badan, wnioski oraz
dyskusje. Prace dopelnia wykaz tabel i rycin oraz literatura. Konstrukcja oraz sposéb
przedstawienia wynikoéw badan nie budzi zastrzezen. PiSmiennictwo zawiera ogélem 211
pozycji w jezyku polskim 1 angielskim, ktdre sg prawidlowo cytowane w tresci pracy.
Z obowiazku Recenzenta wynika konieczno$¢ omowienia drobnych mankamentow rozprawy
1. w pracy zamiennie uzywane sa nazwy ,karny obéz pracy”, ,karny wychowawczy
oboz pracy” ,oboz pracy przymusowej” jak rowniez ,,0b6z koncentracyjny”. Zgodnie
z aktualnie obowigzujacg nomenklaturg Karny Obdz Pracy Treblinka I znajdowat sie
na terenie Niemieckiego nazistowskiego obozu zaglady 1 obozu pracy
(https://muzeumtreblinka.eu),
2. uzyte na str. 7 okre$lenie ,,Cyganie, Romowie 1 Sinti” odnoszg si¢ do jednej romskiej
grupy etnicznej. Potocznym okresleniem ,,Romowie®’ jest stowo ,,Cyganie”,
3. kolejnos¢ rozdzialéw pracy doktorskiej wymaga aby najpierw bylg dyskusja, a na
koncu wnioski,
4. malo czytelne zdjeciana str. 101 11,
5. wykaz tabel i rycin nie zawiera rysunku 1 str. 74, oraz wykresu 112 ze str. 921 9,
6. Uzycie stowa ,,Literatura” dla wykazu publikacji naukowych i zrodel internetowych
nie wydaje si¢ fortunne. Typowym okreslenie tego wykazu jest bibliografia.

Konkluzje oceny rozprawy doktorskiej:

Po zapoznaniu si¢ z rozprawa doktorska Pani mgr Dagmary Lisman pt. Analiza genetyczna
stanowiska szkieletowego ujawnionego przy pracach na terenie bylego niemieckiego obozu

Pracy przymusowej ,,Treblinka I”” napisanej pod kierunkiem Pana dr hab. n. med. Andrzeja



Ossowskiego stwierdzam, ze rozprawa ta stanowl oryginalne rozwigzanie problemu
naukowego oraz spetnia kryteria stawiane dysertacjom naukowym na stopien doktora nauk
medycznych w zakresie biologii medycznej, okreslone w art. 13 ust. 1 Ustawy z dnia 13
marca 2003 o stopniach naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie
sztuki (Dz. U. 2003 nr 65, poz. 595 z pdzn. zm).

Mam zaszczyt przedstawi¢ Wysokiej Radzie Naukowej Dyscypliny Nauki Medyczne
Pomorskiego Uniwersytetu Medycznego w Szczecinie wniosek o dopuszczenie mgr

Dagmary Lisman do dalszych etapéw przewodu doktorskiego.



